Diversidade genética dos Echovirus 30 detectados
em pacientes com meningite asséptica no estado de

Sao Paulo

eningite asséptica (MA) ¢ uma

infeccdo do sistema nervoso

central (SNC) que pode ocorrer
esporadicamente ou em forma de surtos.
Aproximadamente 90% dos casos estdo associados
aos Enterovirus. Caracterizada pela inflamagao das
meninges, sem associacdo bacteriana no liquido
cefalorraquidiano (LCR), ¢ desta forma considerada
uma doenga benigna. Em termos de frequéncia, o
nimero de casos de meningite asséptica que ocorre
anualmente excede o numero total de casos de
meningite causada por todas as outras etiologias'~.
Os enterovirus humanos (HEV) estdo associados a
uma variedade de doengas como a poliomielite,
encefalite, miocardite, conjuntivites, entre outras’.
A transmissdo do HEV € de pessoa a pessoa, através
das vias respiratorias, por goticulas e secregdes da
nasofaringe, ou por contato direto com as secregdes
respiratorias do paciente. A transmissdo fecal-oral
possui relevante importdncia em infec¢des por
enterovirus.

O Echovirus 30 (EV-30), que pertence a
espécie HEV-B, estd comumente associado a surtos
de MA e presente entre os sorotipos detectados com
maior frequéncia nos ultimos anos®. O objetivo do
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presente estudo foi conhecer a diversidade genética
dos EVs-30 detectados em pacientes com quadro de
meningite asséptica no Estado de Sao Paulo. Foram
selecionadas 89 amostras de Enterovirus previamente
isolados em culturas de células e identificadas por
imunofluorescéncia indireta (IFI) no periodo de 2004
a 2011, provenientes de liquor e fezes encaminhadas
para diagnoéstico laboratorial ao Nucleo de Doencas
Entéricas, Centro de Virologia, Instituto Adolfo
Lutz. As amostras selecionadas foram submetidas
as técnicas de caracterizagdo molecular, como
RT-PCR (transcri¢do reversa - reagdo em cadeia
pela polimerase) e sequenciamento gendmico.
Foram utilizados primers consenso 292 e 222 para
amplificagdo e sequenciamento parcial do gene VP1
do Enterovirus*. O conhecimento da diversidade
genética dos sorotipos de EVs por sequenciamento
gendmico tem sido fundamental para a compreensao
da epidemiologia da meningite asséptica na
populacgdo. Dentre as amostras analisadas, obtivemos
amplificagdo do gene VPI em 81% (n= 72/89)
dos casos positivos para EVs, utilizando RT-PCR.
Os produtos amplificados do gene apresentaram
340 pares de bases (Figura 1). Dentre estas, 32%
(n= 23/72) dos casos positivos em RT-PCR foram
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identificados anteriormente por IFI como sorotipo
Echovirus 30. A sequéncia parcial do gene VP1 do
EV foi realizada em sete amostras (30,4%; n=7/23).
Destas, cinco amostras sequenciadas foram editadas
utilizando o programa Sequencher 4.1.4 e, em
seguida, comparadas com cepas padrdes disponiveis
na base de dados do GenBank, utilizando Basic
Local Alignment Search Tool (BLAST) no site
National Center for Biotechnology Information
(NCBI). Estas amostras, identificadas anteriormente
por IFL, foram confirmadas como Echovirus 30 e
quando comparadas com as cepas padrdes humanas
observou-se identidade de nucleotideos >90% com
amostras provenientes do Brasil, Franca, Italia,
Finlandia, Taiwan, Malasia, China e Japao*®. O
conhecimento da diversidade genética do Echovirus
30 também tem auxiliado na compreensdo da
epidemiologia da meningite asséptica na populagao.
Devido a isto, as amostras que ndo puderam ser
sequenciadas e as que ndo apresentaram resultados
que permitissem a comparagdo nos registros de
cepas padroes do GenBank deverao ser processadas
e refeitas. Para conclusao deste estudo, sera realizada
posteriormente andlise filogenética das amostras
utilizando programas especificos para classificagao
destes virus em Linhagens.
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Figura 1. Eletroforese em gel de agarose. Identificagio do género
Enterovirus por RT-PCR da regido VP1 utilizando primers 292-222.
Colunas PM: padrdo de peso molecular 100 pares de base - DNA
Ladder; coluna EB: controle negativo (dgua Milli-Q); coluna EC:
controle positivo (amostra positiva de Enterovirus); colunas de 1 a 8:
amostras positivas com 340 pb
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