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implantacdo da tecnica de RFLP (Restriction Fragment Length
Polymorphism Analyses) para determinar subtipos virais
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A epidemia da Sindrome de Imunodeficiéncia Adquirida (AIDS) Haelll e Msel. Os resultados obtidos com a técnica de PCR-
fez aumentar a incidéncia de sarcoma de Kaposi (SK) em todRIELP (reacdo em cadeia de polimerase associada a anélise do
0s paises e 0 SK passou a ser considerado doenca definigotimorfismo de fragmentos de restricdo enzimatica) mostraram
de AIDS. Desde a descoberta de seu agente etiolégicogue de 48 espécimes brasileiros previamente classificados como
herpesvirus humano tipo 8 (HHV-8), varios estudos vém sergkndo dos subtipos A, B e C por seqlienciamento génico, todos
realizados com o objetivo de caracterizar subtipos viraigram corretamente subtipados pela técnica de PCR-RFLP. Trés
presentes em todas as formas de SK: classica, endémaagstras (duas do subtipo A e uma do B) apresentaram mais um
iatrogénica e epidémica. Os sistemas rotineiramente usadositia de restricdo enzimatica além dos descritos como sendo os
subtipagem do HHV-8 tém usado o seqlienciamento de um gpredominantes. Mais recentemente, outras 27 amostras de 18
gue contém regides hipervariaveis e que codifica untasos de infec¢do por HHV-8 foram subtipadas pela PCR-RFLP.
glicoproteina de membrana vir@IRF KJ). O presente trabalho Houve deteccdo de oito isolados do subtipo A, sendo seis de
apresenta um sistema de subtipagem alternativo que se bagaimnte predominante, um de variante minoritaria conhecida e
na presenca de sitios de restricdo enzimatica em um pequemade nova variante viral. Dois casos de infec¢ao por HHV-8 do
segmento do ger@RF K1, regido hipervaridvel 1 (VR1) e quesubtipo B e sete do subtipo C também foram identificados.
permite discriminar subtipos virais. A andlise de 68 sequénci&snalmente, um provavel caso de infeccéo pelo subtipo E foi
50 que pertenciam a 36 pacientes com sarcoma de Kaparsiontrado em paciente com SK-AIDS disseminado, resistente
infectados e ndo infectados pelo HIV-1 de S&o Paulo e 1& guimioterapia. Na avaliacdo global, houve maior nimero de
protétipos dos subtipos A a E, mostraram mapas de restrigasos de infec¢do por HHV-8 dos subtipos A e C. Concluindo,
enzimatica caracteristicos dos principais subtipos virais descrittevido a alta sensibilidade e especificidade, baixo custo, rapidez
até o momento. Tomando como base apenas as enziraéacilidade de execucéo, a técnica de PCR-RFLP pode ser usada
disponiveis comercialmente, foram selecionadas cinco queese larga escala para estudos de epidemiologia molecular,
mostraram Gteis para a subtipagem de HHVa81, Nsil, Hinf  principalmente em paises em desenvolvimento.
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