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A hepatite C crdnica, causada pelo virus da hepatite C (HCV), é um problema de saude
publica mundial, com mais de 170 milhdes de individuos infectados, considerada hoje como
uma das causas de maior importancia de cirrose e transplante hepatico no mundo ocidental.
Evolui silenciosamente e, na maioria dos casos, é desconhecida pelo seu portador. Um dos
avanc¢os no tratamento da hepatite C é a determinacdo do genoétipo do HCV, necessario
para definir a duracdo da terapia e a probabilidade de resposta ao tratamento. O objetivo
desse estudo foi identificar os diferentes genétipos dos portadores de Hepatite C, notificados
por municipios da regido de Sao José do Rio Preto. Foram analisadas 2485 fichas de
investigacdo de Hepatites Virais, classificadas como Hepatite C no Sistema Nacional de
Informacdo de Agravos de Notificacdo (SINAN) e registros de resultados do Instituto Adolfo
Lutz, Laboratério Regional de S&do José do Rio Preto (IAL-SJRP). Dentre os 2485 casos
analisados, foram realizadas genotipagem para Hepatite C de 506 pacientes em
acompanhamento no IAL-SJRP (cerca de 90%), com o kit VERSANT® HCV Genotype Assay
(SIEMENS) e os demais em outros laboratérios da rede privada. Das 506 genotipagens
realizadas nos servicos envolvidos, 353 (69,8%) pertencem ao gendtipo 1 e sub-tipos; 30
(6,0%) ao genotipo 2 e sub-tipos e 122 (23,9%) ao gendtipo 3 e sub-tipos. Trés pacientes
(0,6%) apresentaram co-infeccdo com os gendtipos 1 e 2. Dentre os gendtipos 1, 203
(40,1%) estdo classificados ao subtipo la e 126 (24,9%) ao subtipo 1b; no gendtipo 2
encontramos 8(1,6%) do subtipo 2a/2c e entre 0 gendtipo 3, prevaleceu o subtipo 3a com
118(23,3%). A distribuicdo dos gendtipos do HCV na regido estudada coincide com as
descricdes da literatura, predominando o gendtipo 1 e subtipos. A identificacdo dos
genotipos mostrou-se necessaria para a definicdo, resposta ao tratamento e compreensao

da epidemiologia da doenca.




